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A expansdo da cultura do abacateiro (Persea americana Mill.) no Brasil e no mundo tem intensificado o
interesse pela prospeccdo e caracteriza¢do de germoplasma adaptado a condi¢Ges edafoclimaticas especificas,
especialmente devido ao potencial desses materiais para ampliacdo da base genética utilizada em programas
de melhoramento. Na regido da Grande Floriandpolis, Santa Catarina, ocorre ampla presenca de genoétipos de
abacateiro originados de sementes e mantidos em quintais urbanos e areas publicas. Estes genotipos locais
apresentam elevada variabilidade fenotipica e podem constituir um importante reservatério de diversidade
genética. O presente trabalho teve como objetivo investigar a diversidade genética de gen6tipos de abacateiro
provenientes da Grande Floriandpolis utilizando marcadores microssatélites (SSR), analise multivariada e
PCA. Foram avaliados 55 gendtipos adultos e produtivos, dos quais foram coletadas folhas jovens para
extracdo de DNA. A genotipagem foi realizada com 12 marcadores SSR, utilizando o cultivar Hass como
referéncia. Os dados obtidos foram empregados para estimativa de parametros de diversidade genética, riqueza
alélica e similaridade entre acessos. As analises revelaram variabilidade genética moderada entre os genétipos
avaliados, com similaridade genética média de 94,07% entre os acessos e de 86,46% em relacdo ao cultivar
Hass. Apesar da elevada similaridade observada, verificou-se expressiva diversidade genética individual,
evidenciada pela alta heterozigosidade esperada (He = 0,938) e pela ampla riqueza alélica (A = 18,31; Ae =
16,64), padrdo compativel com espécies aldgamas. Os resultados indicam que, embora exista relativa
proximidade genética entre 0s acessos avaliados, a populagdo ainda mantém elevada capacidade de
recombinagdo e importante variabilidade intrapopulacional. A analise multivariada dos caracteres
morfométricos evidenciou ampla dispersdo fenotipica entre os acessos, sem formacdo de agrupamentos
claramente delimitados, indicando elevada heterogeneidade na colegdo avaliada. Os dois primeiros
componentes principais explicaram conjuntamente 53,1% da variacdo total observada, sendo os caracteres
relacionados a qualidade e rendimento dos frutos os principais responsaveis pela discriminagdo dos genétipos.
O gen6tipo Gen.32 apresentou maior proximidade genética com o cultivar Hass (97,56%), enquanto o Gen.54
foi o mais divergente (80,81%), destacando-se como material promissor para ampliacdo da base genética em
programas de melhoramento. O teste de Mantel indicou auséncia de correlagdo biologicamente relevante entre
as matrizes de distancia molecular e morfométrica, demonstrando que marcadores SSR e caracteres fenotipicos
fornecem informacdes complementares e ndo redundantes sobre a diversidade dos acessos. A identificagdo de
genotipos geneticamente divergentes pode contribuir para estratégias de conservacao de germoplasma e para
futuros cruzamentos direcionados, visando selecdo de materiais adaptados as condi¢6es do sul do Brasil. Além
disso, os resultados reforcam a relevancia de quintais urbanos e areas publicas como reservatorios nao formais
de recursos genéticos vegetais, frequentemente negligenciados em programas de conservagdo. Dessa forma,
0s genotipos tradicionais presentes na regido da Grande Floriandpolis representam uma importante fonte de
variabilidade genética com potencial de utilizacdo em programas de conservacao, sele¢cdo e melhoramento
genético do abacateiro.
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